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RESUMO

Egeria najas € uma espécie pertencente a familia Hydrocharitaceae Juss., nativa da América do Sul e
encontrada em ambientes continentais e de aguas lénticas. E muito estudada devido & sua importancia
ecoldgica, porém com poucos trabalhos que exploram sua biologia reprodutiva. A principal forma de
reproducéo dessa espécie € assexuada, por propagacao vegetativa. Mesmo havendo poucas evidéncias da
producdo de sementes pela espécie, ha registro de variacdo genética nas populacbes de E. najas no
reservatorio Jupia (Brasil), sugerindo que pode haver ocorréncia de reproducdo sexuada. Este trabalho teve
como objetivo analisar a variabilidade genética das populacbes de E. najas do reservatério da usina
hidrelétrica de Itaipu utilizando o marcador molecular ITS. Foi encontrado um unico haplétipo para os
exemplares de E. najas coletados em Itaipu, indicando auséncia de variagao genética.

PALAVRAS-CHAVE: Itaipu; ITS; Macréfita aquatica; Reproducéo; Variabilidade genética.

1 INTRODUCAO

Hydrocharitaceae Juss. possui 18 géneros e 140 espécies que ocorrem em areas
tropicais e subtropicais, sendo que Egeria Planch. (Anacharidoidae) € composto por trés
espécies submersas e didicas nativas da América do Sul, onde ocorrem em ambientes
continentais de aguas Iénticas (COOK; URMI-KONIG; 1984, KOEHLER; BOVE, 2001).

Egeria najas Planch., conhecida por suas caracteristicas de alta reproducdo
vegetativa e por aumentar a complexidade do ambiente, € uma espécie amplamente
estudada em seus aspectos ecoldgicos (PIERINI et al., 2004; FREITAS et al., 2011).
Entretanto, sdo poucos os trabalhos dedicados exclusivamente a biologia reprodutiva
desta espécie (LES et al., 2006). Ndo existe registro de sementes geradas na natureza
por E. najas; mesmo sem a constatacdo de reproducao cruzada na natureza, no Brasil, ao
longo dos afluentes do reservatorio Jupid, localizado na divisa entre os estados de Séo
Paulo e Parana, foi constatada variacdo genética das populacfes desta espécie (MORI et
al., 1999). O mesmo ocorreu no reservatorio de Itaipu, no Parana, onde poucos locos
polimérficos RAPD foram encontrados. Os autores sugerem que o modo de reproducao
assexuada seja predominante na regido, mas nao descartam a possibilidade de existéncia
de propagacdo sexuada em E. najas (LUCIO, 2009).

A utilizacdo de marcadores moleculares possibilita a pesquisa de variagdes intra e
interespecificas, o estabelecimento de relacbes filogenéticas entre grupos proximos e
dados sobre a estrutura genética populacional, fornecendo, muitas vezes indicios sobre o
mecanismo reprodutivo de alguns grupos. Com isso, o0 objetivo deste trabalho foi analisar
a variabilidade genética das popula¢gbes de E. najas do reservatdrio da usina hidrelétrica
de Itaipu utilizando o marcador molecular ITS, complementando as informacdes genéticas
obtidas anteriormente na regiao.

Anais Eletrénico XIl EPCC

UNICESUMAR - Universidade Cesumar ~ .
®
www.unicesumar.edu.br/epcc2021 U UniCesumar


about:blank
mailto:.%20avoliveira@uem.br

ENCONTRO INTERNACIONAL
DE PRODUGAO CIENTIFICA
DA UNICESUMAR ISSN 2594-4991

ISBN 978-65-5615-456-5

2 MATERIAIS E METODOS

A coleta de espécimes de Egeria najas (n=13) foi realizada entre novembro de
2018 e abril de 2019 em diferentes pontos do Reservatorio de Itaipu. A posicao geografica
de cada ponto de amostragem foi determinada pelo uso do GPS (Global Position System).
As amostras foram acondicionadas, logo apos serem coletadas, em tampdo TE pH 8,0
(Tris HCI (1M), EDTA (0.5 mM)).

O DNA total das amostras foi extraido utilizando o kit de extracdo Promega
Wizard® Genomics, de acordo com instrucbes do fabricante. Para a estimativa da
concentracdo de DNA presente em cada amostra, foi realizada eletroforese em gel de
agarose 1.0% e a comparagdao com DNA de fago A de concentragcdo conhecida. Em
sequéncia, foram amplificados fragmentos parciais da regido ITS, do DNA nuclear, os
quais posteriormente foram purificados seguindo o protocolo de Rosenthal et al. (1993) e
para a reacdo de sequenciamento unidirecional foi utilizado o kit Big Dye Terminator. O
sequenciamento foi realizado no Complexo de Centrais de Apoio a Pesquisa (COMCAP)
da Universidade Estadual de Maringa.

As sequéncias nucleotidicas obtidas foram editadas manualmente utilizando o
software Bioedit (HALL 1999) e posteriormente alinhadas pelo algoritmo Clustal W
(THOMPSON et al., 1994) implementado no software MEGA 7 (TAMURA et al., 2013), no
qual também foi determinada a distancia genética entre os espécimes.

Os valores de similaridade das sequéncias foram obtidos através da comparacao
com dados do GenBank, utilizando a ferramenta BlastN. As arvores génicas foram
construidas com o algoritmo de Maxima Verossimilhanca, utilizando o modelo HKY com
1.000 reamostragens de bootstrap. Além das 13 sequéncias obtidas neste estudo, para a
construcdo da arvore foram utilizadas sequéncias do GenBank. Hydrilla verticillata foi
utilizada como grupo externo.

3 RESULTADOS E DISCUSSAO

Sequéncias do marcador ITS (685 pb) foram obtidas apds a edicdo e alinhamento.
Nao foram identificados polimorfismos, as sequéncias de todos os espécimes de Egeria
najas foram idénticas, com indices de diversidade haplotipica (h) e de nucleotideos ()
iguais a zero.

Ao analisar a arvore génica de maxima verossimilhanca obtida (Figura 1), podemos
perceber que as amostras do presente estudo formaram um Unico agrupamento com as
amostras de E. najas disponiveis no banco de dados, apresentando 100% de similaridade
entre si (Tabela 1). J& os espécimes de Egeria densa se posicionaram em um grupo
distinto (distancia p igual a 12,9%).

Tabela 1: Valores de distancia p entre as sequéncias da regido ITS obtidas no GenBank e
sequéncias de Egeria najas obtidas no presente estudo, agrupadas de acordo com o haplétipo.

1 2 3
1. Egeria najas (este estudo)
2. Egeria najas (GenBank) 0.000
3. Egeria densa (GenBank) 0.129 0.129
4, Hydrilla verticillata (GenBank) 0.394 0.394 0.396
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Figura 1. Arvore génica de méaxima verossimilhanca gerada a partir de sequéncias de ITS de
Egeria, obtidas no presente estudo e disponiveis no GenBank. Hydrilla verticillata foi usada como
grupo externo.

Em termos de diversidade, plantas aquaticas geralmente apresentam valores
menores do que as plantas terrestres (NAKAMURA; KADONO, 2000), entretanto, a
capacidade invasora destas ndo parece ser prejudicada por este fator (LAMBERTINI et al.
2010). Baixos niveis de diversidade genética tém sido relatados comumente em estudos
com macrofitas aquaticas, independente da distancia de amostragem (LAMBERTINI et al.
2010; LUCIO et al., 2019), o que também foi observado nesse estudo. Populagdes de E.
najas do rio Tieté, também apresentaram auséncia de variabilidade genética (MORI et al.,
1999), o que fez com que os autores propusessem que a espeécie estivesse formando
grandes col6nias por reproducéo vegetativa, o que também pode ser sugerido para as
populacdes de Itaipu. Os nossos resultados sugerem que os individuos presentes podem
estar se reproduzindo por propagacgao clonal.
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4 CONSIDERACOES FINAIS

As analises de sequéncias de ITS indicaram auséncia de variabilidade genética
entre espécimes de E. najas coletados na usina hidrelétrica de Itaipu. Estudos
reprodutivos e moleculares, incluindo outras regides do genoma, serdo necessarios para
entender a estratégia de reproducdo que influencia a ausente ou baixa variabilidade
genética de E. najas na regido.
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