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RESUMO: Pertencendo a ordem dos Siluriformes, a familia Loricariidae, apresenta mais de 600 espécies ja
descritas distribuidas em 70 géneros e 7 subfamilias, sendo ela a segunda maior familia de peixes
neotropicais em numero de espécies. Na subfamilia Hypostominae existem ainda espécies ndo bem
definidas, pois ha grande variacédo tanto em sua morfologia como em seu padrédo de coloragdo, como ocorre
no género Hypostomus sp. Popularmente conhecidos como cascudos possuem ampla distribuicdo e
diversidade bioldgica e sao considerados animais de acentuada importancia ambiental, uma vez que atuam
como pré-mineralizadores da matéria organica antes que essa reingresse na cadeia alimentar. Nos
tributarios da regido ha mais de 16 espécies do género sem uma correta identificacdo, o que se torna pré-
requisito fundamental para estudos ecolégicos e para elaboracdo de estratégias de manejo para essas
espécies. O objetivo deste trabalho é obter marcadores moleculares espécie-especificos que identifiguem
diferentes espécies de peixes do género Hypostomus sp no Ribeirdo Quecaba (afluente da Bacia do Rio
Pirapd). Para captura dos exemplares a serem analisados, serdo realizadas coletas bimestrais. Amostras de
tecido muscular retiradas de cada individuo serdo maceradas em nitrogénio liquido e homogeneizadas em
tampdo PS, tampdo TH e proteinase K. Posteriormente, o DNA sera purificado por extragdo com
fenol/cloroférmio e cloroférmio, respectivamente, e precipitado com solucao salina e etanol absoluto gelado.
O pellet seréa ressuspendido em tampéo TE com RNAse. Sera feita quantificacédo através de eletroforese em
gel de agarose, por meio de comparacdo com DNA de fago A de concentracdo conhecida. Cada um dos
individuos tera seu DNA submetido a amplificagdo em um termociclador, que serd realizada via ISSR, com
uso de um UGnico primer com seqiiéncias de microssatélites. Os primers ISSR (ou SPAR) com seqiiéncias
tetranucleotidicas constituem marcadores estaveis, mostrando serem eficientes na producdo de padrbes
polimoérficos informativos intraespecificos e interespecificos, uma vez que amplificam regides que se
encontram entre dois blocos de microssatélites. Depois de amplificados os fragmentos serdo separados em
gel de agarose corado com brometo de etidio. A visualizacéo sera feita em um transluminador sob luz UV. A
andlise serd realizada pelo registro dos comprimentos, em pb, das bandas produzidas. Espera-se a
obtencdo de diferentes perfis eletroforéticos entre os espécimes analisados, 0 que possibilitara a
identificagdo de espécies do género Hypostomus sp no Ribeirdo Quecaba.

PALAVRAS-CHAVE: Cascudo; Loricariidae; SPAR.
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