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RESUMO: A reacdo de seqiienciamento de acidos nucléicos permite determinar a ordem das bases
nucleotidicas na molécula do DNA. Existem dois métodos de seqlienciamento, o automatico e o manual,
sendo o primeiro mais utilizado atualmente. O seqlienciamento automatico é feito pela Reagdo em Cadeia
da Polimerase (PCR) utilizando, além dos deoxinucleotideos normais (dNTPs), os dideoxinucleotideos
(ddNTPs), que sdo marcados com material fluorescente, uma cor para cada base, permitindo a detecgéo de
diferentes fragmentos durante a migragéo pela eletroforese capilar. O sequienciamento é apenas a primeira
etapa de um processo cujo resultado final podera resultar em novos métodos de analise sobre das
caracteristicas funcionais e estruturais do DNA. O gene C3-22 do sciarideo Rhynchosciara americana esta
localizado em uma regidao amplificada do pufe de DNA C3. Estima-se que o produto do gene C3-22 seja
uma proteina de secrecido, que parece estar envolvida na formacdo do casulo pupal de R. americana.
Aproximadamente 11 kb da regido a montante e unidade da transcricdo deste gene ja foi sequienciada e
foram detectados recentemente por nosso grupo de pesquisa sitios intrinsecos de curvatura DNA, na zona
de replicacdo a 5’ do gene, na regido promotora e unidade de transcricdo. Para completar o mapeamento
destas caracteristicas estruturais serd necessario a obtencao da sequéncia da regido 3’ do gene C3-22.
Portanto, o objetivo deste projeto é realizar o alinhamento das sequéncias parciais ja obtidas para esta
regido e determinar estratégias para o sequienciamento dos gaps (interrupgdes da seqiiéncia total). Analises
de alinhamento preliminares serao realizadas com o auxilio de ferramentas online disponiveis no site do
EMBL (http://www.ebi.ac.uk/embl/). Com a sequéncia completa da regido sera possivel a realizagdo de
novos estudos como a anadlise das caracteristicas estruturais deste segmento amplificado ou outras analises
baseadas na sequéncia de nucleotideos.
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