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ANALISE DA DELEGAO A32 DO RECEPTOR DE QUIMIOCINA CCRS5 EM
DESCENDENTES ASIATICOS EM MARINGA - PR
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RESUMO: As quimiocinas sdo citocinas envolvidas no processo de atracdo de leucécitos aos sitios de
inflamagéo, atuam também no desenvolvimento dos 6rgéos, na angiogénese, na mobilidade de células
tronco, na recirculagéo dos leucdcitos, na regulagéo e no desenvolvimento imunolégico e hematopoiético.
Os receptores de quimiocinas CCR5 sado expressos em células T ativadas e que apresentam perfil de
citocina tipo Th1. O gene que codifica o0 CCRS5 esta localizado na regiao p21.3 do cromossomo 3 humano.
Outros genes de receptores de quimiocinas estdo proximos desta regido. CCR5 é um dos receptores da
familia de quimiocinas CC (composta por CCL3, CCL4, CCL5) presente principalmente em células do
sistema imune como linfcitos e macréfagos. Muitos polimorfismos nos genes que codificam as quimiocinas
e seus receptores tém sido descritos em diferentes populacdes, o que poderia interferir na regulacao da
expressao génica. Em uma rapida sucesséo de estudos epidemioldgicos, identifica-se a existéncia de um
alelo mutante para o gene CCR5, que carrega uma delegdo de 32 pares de bases, sendo denominado
CCRb5-delta32. Este polimorfismo em homozigose impede a sintese de proteinas CCRS funcionais,
dificultando assim a entrada do virus HIV nas células, uma vez que este receptor é também um co-receptor
para a entrada do HIV nas células. Pessoas portadoras da delecdo em heterozigose apresentam uma
progressao mais lenta na infecgdo pelo HIV-1 do que os individuos onde n&o ha constatagéo desta delegéo.
Em descendentes asiaticos a delecdo do CCR5-delta32 é pouco frequente, como o Brasil € um pais que
apresenta grande miscigenagéo, e levando-se em consideragdo a grande importdncia da delecédo na
susceptibilidade a infeccdo pelo HIV, o presente trabalho avaliard a incidéncia deste polimorfismo entre
descendentes asiaticos na regido de Maringa — PR. As amostras utilizadas serdo de sangue periférico dos
descendentes asiaticos, das quais sera extraido o DNA para analise molecular do polimorfismo por meio da
técnica de Reagdo em Cadeia da Polimerase (PCR). Os individuos que concordarem em participar serdo
encaminhados ao laboratério de Analises Clinicas para a coleta da amostra, apds assinatura do Termo de
Consentimento Livre e Esclarecido (TCLE). Os dados serdo avaliados estatisticamente pelo programa
SPSS Statistics 17.0, adotando o nivel de significancia de p<0.05. Com o desenvolvimento do presente
projeto espera-se contribuir para uma maior compreensao e conhecimento da frequéncia do alelo variante
do polimorfismo de quimiocina CCR5-delta32, em individuos saudaveis descendentes de asiaticos, bem
como avaliar possiveis aumentos na susceptibilidade de doencgas infecciosas e inflamatorias.
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